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W ostatnich dwéch latach uwage wirusologéw
przyciagnely dwie wazne sprawy: ukazanie si¢ w
1995 r. nowego VI Raportu Miedzynarodowego Ko-
mitetu Taksonomii Wiruséw (ICTV) oraz jubileu-
szowy X Miedzynarodowy Kongres Wirusologii (X
ICV), ktéry odbyl si¢ w Jerozolimie w 1996 r.
Podczas X ICV miata miejsce merytoryczna dzia-
talnos¢ ICTV. Przyniosta ona sporo zmian w dotych-
czasowej klasyfikacji wiruséw gléwnych grup go-
spodarzy (3, 8, 9). Ustepujacy prezydent ICTV prof.
dr Fred Murphy, nota bene dziekan Weterynaryjnej
Szkoty Medycznej Uniwersytetu Kalifornijskiego w
Davies (USA), zorganizowat w trakcie X ICV ro-
bocze posiedzenie Komitetu Wykonawczego (EC)
ICTV. Rozpatrzono na nich biezace propozycje Grup
Roboczych ICTV, zgtoszone przez Podkomitety: wi-
ruséw bakterii, wiruséw ro§lin, wiruséw bezkre-
gowcow 1 wiruséw kregowcéw. Dzigki temu stato
si¢ mozliwe, zgodnie z wymogami Statutu ICTV,
przediozenie nowych decyzji EC ICTV do ratyfikacji
przez X Plenarne Posiedzenie ICTV, w dniu
13.08.1996 r. w Jerozolimie.

Nowe ustalenia ICTYV dotyczace
sklasyfikowanych wiruséw kregowcow

Wprowadzono zmiany w nast¢pujacych taksonach
obejmujacych wirusy krggowcow:

1. poszerzono rzad Mononegavirales o czwarta
rodzing Bornaviridae, w ktérej utworzono jeden ro-
dzaj Bornavirus, obejmujacy wirusa choroby bor-
najskiej (BDV), jako typowy gatunek;

2. utworzono drugi rzad Nidovirales obejmujacy:
rodzing Arteviridae z jednym rodzajem Arterivirus
i wirusem zapalenia tgtnic koni (EAV), jako typo-
wym gatunkiem oraz rodzing Coronaviridae z ro-
dzajami Coronavirus i Torovirus,

3. wliczono do rodziny Caliciviridae i rodzaju
Calicivirus, jako nowy gatunek, wirus brazowego
zajaca europejskiego (EBHV);

4. w rodzinie Orthonyxoviridae rozdzielono dotych-
czasowy rodzaj ,,influenza A i B virus” na rodzaj
Influenzavirus A i na rodzaj Influenzavirus B; w
zwiazku z tym drugi dotychczasowy rodzaj ,,Influ-
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enza C virus” stat si¢ trzecim rodzajem — Influenza
virus C; a ponadto utworzono rodzaj czwarty —
Thogotovirus, obejmujacy ciekawe wirusy Thogoto
(THOV) 1 Dhori (DHOV), przenoszone przez kle-
szcze, a morfologicznie i genetycznie podobne do
wirusOw influenzy (2), z wirusem Thogoto, jako
typowym gatunkiem;

5. w rodzinie Paramyxoviridae wprowadzono na-
zw¢ Rubulavirus dla istniejacego tam rodzaju (do
tej pory byl on bez nazwy) i wiaczono do niego:
wirusy pomoru rzekomego ptakéw (NDV), szereg
innych paramyksowiruséw ptakéw, wirus §winki,
wirus SV5, wirus okreslony nazwa La-Piedad-Mi-
choacan-Mexico oraz ludzkie wirusy parainfluenzy
typ 2, 4A 1 4B. Wirus §winki uznano za typowy
gatunek rodzaju Rubulavirus. Ponadto w podrodzi-
nie Pneumovirinae utworzono nowy rodzaj (na razie
bez nazwy), do ktérego zaszeregowano wirus za-
palenia nosa i tchawicy indykéw (TRTV), jako ty-
powy gatunek;

6. w rodzinie Picornaviridae utworzono nowy
rodzaj (na razie bez nazwy), obejmujacy ludzkie
echowirusy typ 22 i typ 23, aludzki wirus ,,Vilyuisk”
zapalenia mézgu i rdzenia (VHEV), wtaczono do
rodzaju Cardiovirus;

7. z rodziny Iridoviridae, pozostajacej obecnie w
obszarze zainteresowania Podkomitetu Wiruséw
Bezkregowcdw, wylaczono rodzaj ,,Gold-fish virus-
-like”, pozostawiajac nalezacy tam poprzednio wirus
zlotej rybki typ 1, jako nieoznaczony;

8. przez przeoczenie (9) nie zostaly poddane pro-
cedurze ratyfikacji propozycje: a) wprowadzenia w
rodzinie Flaviviridae nowej rodzajowej nazwy He-
pacivirus, dla dotychczasowego rodzaju ,hepatitis
C-like viruses”, b) uznania w rodzinie Reoviridae
serotypow 131 14, jako nowych gatunkéw w rodzaju
Cypovirus oraz wirusa Wongorr, jako odrgbnego
gatunku w rodzaju Orbivirus. Formalna ratyfikacja
tych propozycji odbyta si¢ przez korespondencyjne
glosowanie cztonkéw ICTV.

VI Raport ICTV

Ukazanie si¢ VI Raportu ICTV pod tytulem Virus
Taxonomy (7), jako Suplementu 10, czasopisma
Archives of Virology, bedacego oficjalnym organem



Medycyna Wet. 53 (10) 1997

573

Wydziatu Wirusologii Migdzynarodowej Unii To-
warzystw Mikrobiologicznych (VD IUMS), byto du-
zym wydarzeniem z dwéch powodow:

— jest to najobszerniejsze i najbardziej szczegotowe
(z dotychczasowych) opracowanie ogélnobiologicz-
nej taksonomii wirusologicznej, podsumowujace
trzydziestoletnia dziatalno$¢, zapoczatkowang w la-
tach 1966-1973 przez Migdzynarodowy Komitet No-
menklatury wiruséw (ICNV) i od 1974 r. konty-
nuowang przez ICTV,

— podano w nim informacje taksonomiczne, do-
tyczace takze niekultywalnych wiruséw klasycznych
i po raz pierwszy zamieszczono w taksonomii in-
formacje o czynnikach subwirusowych (subviral
agents), na razie bez blizszych uszczegétowien tak-
sonomicznych.

Liczacy 586 stron VI Raport ICTV zawiera po-
szerzone opisy poszczegdlnych taksonéw, rysunki
i schematy wyja$niajace struktur¢ wirionéw, mapy
genowe, klucz do taksonomicznego okreslania i opi-
su nowych wiruséw, zestawienia tabelaryczne i wy-
kazy wiruséw sklasyfikowanych. Ponadto zawiera
informacje o organizacji i strukturze ICTV oraz o
zasadach wirusologicznego nazewnictwa.

Schemat uniwersalnej taksonomii przedstawiony
w VI Raporcie ICTV obejmuje 1 rzad (nazwa rzgdu
ma koricéwke — viridae), 9 podrodzin (nazwa pod-
rodziny ma koricowke — virinae) i 164 rodzaje (nazwa
rodzaju ma koric6wke — virus) i obejmuje tacznie
ponad 3600 gatunkéw wiruséw. Od wielu lat za-
sadniczym kryterium w klasyfikacji ICTV sa: typ
i klasa kwasu nukleinowego tworzacego genom wi-
rusa, polarno$¢ genomu i strategia jego replikacji.
Na tej podstawie sklasyfikowane wirusy bakterii,
grzybow, roélin, bezkregowcdéw i kregowcoéw po-
dzielono na 7 zgrupowan (clusters), tworzacych 6
kategorii wiruséw klasycznych. Dzigki tej zasadzie
i wspélczesnym osiggnigciom w metodologii bada-
nia kwaséw nukleinowych sa obecnie mozliwe nie
tylko identyfikacja i taksonomiczne zaszeregowanie,
ale nawet okreSlenie filogenetycznego pokrewien-
stwa zakaznych czynnikéw etiologicznych nie kul-
tywalnych in vitro. Generalng strategia w takich
przypadkach jest klonowanie z udzialem lub bez
amplifikacji (PCR), sekwencjonowanie i dokony-
wanie analizy poréwnawczej z baza danych (4).

Przyktadem zastosowania takiej metody moze by¢
identyfikacjaiklasyfikacja wirusa zapalenia watroby
C (Filoviridae), czy rozpoznanie tzw. wirusa bez
nazwy (sin nombre virus) i jego zaszeregowanie do
rodzaju Hantavirus (Bunyaviridae). Niewatpliwie
interesujacym wydarzeniem jest zamieszczenie w
VI Raporcie ICTV informacji o subwirusowych
czynnikach, do ktérych zaliczono: wiroidy wystg-
pujace u roslin, satelitarne wirusy i satelitarne kwasy
nukleinowe oraz czynniki towarzyszace pasazowal-
nym gabczastym encefalopatiom ludzi i zwierzat
(priony). Ich status taksonomiczny, poza rodzajami

Deltavirus 1 Dependovirus nie zostal blizej okre§lo-
ny. Znaczne rozbudowanie schematu klasyfikacyj-
nego ICTV nie pozwala na jego szersze przedsta-
wienie w niniejszej publikacji. W wielu wypadkach
znacznie wzrosta liczba wiruséw zaszeregowanych
jako ,,gatunek w rodzaju”, ,,prawdopodobny gatunek
w rodzaju , »,nie oznaczony gatunek w podrodzinie”

lub ,,nie oznaczony wirus w rodzinie”. Zaszerego-
wania takie licza niekiedy np. w rodzinie Herpes-
viridae, od kilku do kilkudziesigciu wirusow.

Aktualny stan taksonéw obejmujacych
sklasyfikowane wirusy kregowcow

Aktualne zestawienie rzedow, rodzin i rodzajow,
obejmujacych sklasyfikowane, klasyczne wirusy
kregowcéw, z uwzglednieniem decyzji EC ICTV
ratyfikowanych na X Plenarnym Posiedzeniu ICTV
w Jerozolimie (8, 9) podano w pierwszej czesci
tab. 1. W drugiej czesci tej tabeli wymieniono ,,lepie]
poznane” czynniki subwirusowe umieszczone w VI
Raporcie ICTV. Zachowano obowiazujaca w tym
raporcie kolejnosc prezentacji kategorii wirusow i
W miarg moxhwosu alfabetyczny L:I\iad rodzajow
w obrgbie rodziny : Kolclnosc prezentacji kategoril
w VI Raporcie wywodz1 si¢ ze schematu ekspresp
genomdow wiruséw kregowcow opracowanego przez
Baltimore’a (1). Wydaje si¢, ze bardziej zasadna
bytaby kolejno$¢ prezentacji kategorii, wynikajaca
z ewolucyjnego (hipotetycznego) pokrewienstwa
kwaséw nukleinowych, tworzacych genomy okre-
§lonych kategorii wiruséw. Schemat takiego usze-
regowania kategorii wiruséw klasycznych zapro-
ponowano w poprzedniej publikacji (3).

Uwagi koncowe

Do bardziej szczegétowego zapoznania si¢ z aktu-
alna klasyfikacja okreélonej rodziny, czy rodzaju,
jest niezb¢dne sigganie do pelnego tekstu VI Raportu
ICTV lub danych ICTV w Internecie (10), pod ad-
resem: http://www.ncbi.nih. gov/ICTV. Index Virum
dostepny pod adresem: http://life.anu.edu.au:80/vi-
ruses/ictv/index.html, prezentuje list¢ taksonow 1 wi-
ruséw w ukladzie alfabetycznym wymienionych w
VI Raporcie ICTV. Znowelizowane zasady wiru-
sologicznej klasyfikacji i wirusologicznego nazew-
nictwa omoéwit ostatnio Mayo (6). Na zakoriczenie
warto zacytowaé opini¢ prof. dr Freda Murphy’ego,
bylego wspaniatego Prezydenta ICTV, a obecnie
honorowego cztonka ICTV, o aktualnym stanie i
perspektywach wirusologicznej taksonomii ,,praca
Komitetu nie jest zakoriczona i wydaje sig, ze w
miare ciagltego rozwoju, poglebiania badani wiru-
sologicznych i uzyskiwania zdumiewajacych wyni-
kéw, oddala sie zasadniczy cel taksonomii”.

*) W rodzinach obejmujacych wirusy kregowcow i wirusy innych gléwnych
gospodarzy, preferowano pierwszesistwo rodzajéw wiruséw Kregowcow.
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Tab. 1. Wirusy kregowcow i czynniki subwirusowe w klasyfikacji ICTV

I. Klasyczne wirusy sklasyfikowane

Rzad

Rodzina Podrodzina

Rodzaj lub rodzaje

Gosp.*

2 3

4

kategoria: dsDNA-wirusy

Poxviridae

l— Chordopoxvirinae

Entomopoxvirinae

Nieoznaczona —

Iridoviridae -

Herpesviridae

Alphaherpesvirinae

Betaherpesvirinae

Gammaherpesvirinae

Adenoviridae -

Papovaviridae -

Avipoxvirus, Capripoxvirus, Leporipoxvirus
Molluscipoxvirus, Orthopoxvirus, Parapoxvirus
Suipoxvirus, Yatapoxvirus

Entomopoxvirus: A, B, C

Wirus afrykaniskiego pomoru $win

wirus ztotej rybki-1

Lymphocystivirus, Ranavirus

Chloriridovirus, Iridovirus

Simplexvirus, Varicellovirus

Nieoznaczone w podrodzinie (19 wiruséw)
Cytomegalovirus, Muromegalovirus
Roseolovirus

Nieoznaczone w podrodzinie (17 wiruséw)
Lyphocryptovirus, Rhadinovirus
Nieoznaczone w podrodzinie (10 wiruséw)
Nieoznaczone w rodzinie ok. 49 wiruséw
Aviadenovirus, Mastadenovirus

Papillomavirus, Polyomavirus

< << H < g <

< < € € € < < < < <«

kategoria: ssDNA-wirusy

Circoviridae =

Parvoviridae

‘_,7 Parvovirinae

Densovirinae

Circovirus

Nieoznaczone w rodzinie

Dependovirus, Erythrovirus, Parvovirus

Densovirus, Iteravirus, Contravirus

—

kategoria: DNA- i RNA-wirusy odwrotnie transkrybujace

Hepadnaviridae -

Retroviridae -

Avihepadnavirus, Orthohepadnavirus
Retrowirusy typu C ptakow
Retrowirusy typu B ssakow
Retrowirusy typu C ssakéw
Retrowirusy typu D, Lentivirus

Retrowirusy HTLV-BLV, Spumavirus

< < < <€ < <

kategoria: dsRNA-wirusy

Reoviridae -

Bimaviridae -

Aquareovirus, Coltivirus, Orbivirus
Orthoreovirus, Rotavirus
Cypovirus

Fijivirus, Oryzavirus, Phytoreovirus
Aquabirnavirus, Avibirnavirus

Entomobirnavirus

< U= < <

—
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cd. Tab. 1.
| 2 3 4 5
kategoria: ssRNA-wirusy z negatywnym genomem
MONONEGAVIRALES
— Paramyxoviridae
1 Paramyxovirinae Morbillivirus, Paramyxovirus, Rubulavirus \4
——{ Pneumovirinae Pneumovirus, rodzaj bez nazwy (TRTV) \%
— Rhabdoviridae - Emphemerovirus, Lyssavirus, Vesiculovirus \%
Nieoznaczone w rodzinie, inne niz wirusy rolin (6
serogrup rabdowiruséw kregowcéw, obejmujacych okoto hY
— 20 réinych wiruséw)
Cytorhabdovirus, Nucleorhabdovirus P
Nieoznac;one wirusy roslin (okoto 60 wiruséw P
morfologicznie podobnych do rabdowiruséw)
— Filoviridae - Filovirus \%
L Bornaviridae - Bornavirus v
Orthomyxoviridae - Influenzavirus A, Influenzavirus B, \"
Influenzavirus C v
Thogotovirus Vv, 1
Bunyaviridae - Bunyavirus, Hantavirus, Nairovirus, Phlebovirus v
Tospovirus P
Nieoznaczone w rodzinie (7 grup serologicznych
obejmujacych 19 wiruséw oraz 22 wirusy inne nie \Y%
spokrewnione z poprzednimi ani migdzy soba)
I(A;;elltl)?svel;ljoa\iy sRna) - AEENAVIILS v
kategoria: ssRNA-wirusy z pozytywnym genomem !
Flaviviridae** - Flavirus Vv, 1
Hepacivirus, Pestivirus \'%
Togaviridae** - Alphavirus V, 1
Rubivirus \%
NIDOVIRALES
L[ Arteriviridae - Arterivirus A%
Coronaviridae - Coronavirus, Torovirus \%
Picoronaviridae B Apthovirus, Cardiovirus, Enterovims, Rodzaj bez nazwy v
(EV-22, EV-23), Hepatovirus, Rhinovirus
Rhinovirus Vv
Wirusy kregowcédw nieoznaczone w rodzinie 1
Wirusy bezkregowcéw nieoznaczone w rodzinie
Caliciviridae** - Calicivirus A
Wirusy kregowcéw nieoznaczone w rodzinie \'
Wirusy bezkregowcéw nicoznaczone w rodzinie I
Astroviridae** Astrovirus v
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cd. Tab. 1.

II. Czynniki subvirusowe — status taksonomiczny nieokreslony

Nazwa stosowana (kategoria) Opis czynnika Wystepowanie w warunkach naturalnych

SATELITY - satelitame wirusy  Taksonomiczne niejednolite, genetycznie rézne od

i satelitarne kwasy nukleinowe: swojego wirusa helpera
] — Satelitame dsDNA — towarzyszy fagom w rodzinie Myoviridae — w komérkach Enterobacteriaceae
' : o inie P . . ) )
— Satelitame ssDNA — wirusy: W rodmp 107 CiDL 2 408 o tZRn T0dZ0] — w komérkach kregowcéw
Dependovirus
— Satelitarne dsRNA — towarzyszy wirusom rtodziny Totiviridae — w komérkach drozdzy

— Satelitarne ssRNA - wirusy: — kapsyd kodowany przez wilasny genom;

Podgrupa 1 - satelity wirusa chronicznego paralizu pszczét — w komérkach bezkrggowcdw
_’7 Podgrupa 2 - satelity réznych wiruséw roslin — w komoérkach roslin
g EBtellane SRR 22 ‘tygento identytznc 7 whvvsom helpurem:
Bz | - :jodzaj Deltavifus — wirus hppatiFis D (HDV) — w komérkach kregowcéw helperem jest
— defektywny wirus w postaci kolistego RNA HBV lub WHV
_ Podgrupa 2 - satelitame mRNA typu B (11 satelitéw) — w komoérkach roslin
——— Podgrupa 3 - satelitame linjowe RNA typu C (7 satelitow) — w komérkach roslin
Podgrupa 4 - satelitame koliste RNA typu D (7 satelitéw) — w komérkach roslin

— bezkapsydowe, replikuja autonomicznie.

WIROIDY - mate, koliste, ssRNA Znanych jest 29 wiroidéw, w tym 20 zostalo __PESoZyiiia mey posiomils waRSIAGHN

ro§lin nagonasiennych

zsekwencjonowanych

— choroba klusowa (Scrapie) - — owce, kozy

— zakaZna encefalopatia norek — norki

— chroniczna choroba wyniszczajaca zwierzyny " . !
PRIONY - subwirusowe ptowej (CWD) = Ol ZWISTZYNE DIOWS,
mikrostruktury, oporne na
dziatanie czynnikéw inaktywujacych — gabczasta encefalopatia bydia (BSE) — bydto, cztowiek (?)
kwasy nukleinowe, towarzyszace . .
pasazowalnym encefalopatiom ludzi encefalopatia kopytnych egzotycznych — nyala, kudu (duze)
i zwierzat - kuru —~ ludzie

— choroba CJD — ludzie

- syndrom (GSS) — ludzie

ludzie

$miertelna rodzina bezsenno$ci (FFI)

Objasnienia: *Gosp.—gospodarz; V - kregowce, I — bezkregowce, P — rodliny. ** — kolejno$é prezentacji tych rodzin przyjeto wg
schematu Mayo (6).
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