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Obecnos¢ kretkéw w §luzie jelit grubych $win
padtych na dyzenteri¢ zaobserwowano juz w po-
czatkach odkrycia tej choroby. Dopiero jednak Tay-
lor i Alexander (38) podjeli préby ich izolacji, a
Harris i wsp. (18) po uzyskaniu czystej kultury
udowodnili wywotywanie przez nie choroby. Drob-
noustroje te jako nowe gatunki 7. hyodysenteriae i
T. innocens zostaly wiaczone do systematyki bakterii
pod koniec lat osiemdziesigtych (26). Nastepnie w
poczatkach lat dziewigédziesiatych przemianowane
zostaty na Serpulina hyodysenteriae i Serpulina in-
nocens (36). W 1980 r. opisano nieco odmienng postaé
choroby nazywajac ja biegunka kretkowa, a takze
wyizolowano szczep P43/6/78 odbiegajacy swoimi
wtasciwosciami od T. hyodysenteriae (37). W Polsce
Binek i Szynkiewicz (4) izolowali od $win z obja-
wami Sluzowej biegunki kretki o wlasciwosciach
posrednich pomigdzy T. hyodysenteriae, a T. inno-
cens. Podobne kretki izolowali réwniez Torp i Tho-
reusen (39) oraz Beckman i Amstberg (2). Lee i
wsp. (29) zaproponowali, aby zakwalifikowaé je
jako Angullina coli. O ile typowe S. hyodysenteriae
i §. innocens daja sig okresli¢ przy pomocy standar-
dowych metod fizjologicznych, biochemicznych i
serologicznych, o tyle kretki okreslane jako S. hyo-
dysenteriae typ posSredni wykazuja niestabilno$é
tych cech i dla ich réznicowania poczyniono préby
zastosowania metod biologii molekularnej.

Celem tej pracy jest zebranie i podsumowanie
dotychczas opublikowanych informacji dotyczacych
metod wykrywania i réznicowania krgtkéw z rodzaju
Serpulina.

Metoda bakteriologiczna

Metoda bakteriologiczna polega na izolacji zaraz-
ka, okresleniu jego wtasciwosci morfologicznych,
fizjologicznych, biochemicznych i serologicznych
oraz wrazliwosci na leki. Bezposrednie badanie mi-
kroskopowe katu, czy tresci okreznicy pozwala
stwierdzi¢ obecno$¢ i orientacyjna liczbe kretkow
zywych lub martwych. Wynik tego badania jest
istotny w przypadkach nieizolowania S. hyodysen-
terige po leczeniu, czy w trakcie leczenia §win che-

mioterapeutykami. Zastosowanie odczynu immuno-
fluorescencji bezposredniej pozwalalo na wykrywa-
nie kretkéw od 79,3% do 100% prébek pobranych
od zwierzat chorych i zwierzat zdrowych (32). Nie
pozwalato to jednakze na réznicowanie T. hyody-
senteriae i T. innocens, a takze kretkéw posrednich.
Niektorzy autorzy uwazaja jednak, Ze testy z uzy-
ciem przeciwcial znakowanych fluorochromami daja
10% falszywie dodatnich wynikéw. Nie udato sie
zaobserwowa¢ w tym tescie réznicy pomiedzy od-
czynem posrednim i bezposrednim (34). Wedlug
Lysons i Lemcke (30) techniki fluorescencyjne sa
obarczone duzym bledem i nie pozwalaja na réz-
nicowanie kretkéw, celowe jest wigc prowadzenie
hodowli i dalszego rozréznienia za pomoca metod
biochemicznych i serologicznych. Kretki sa bakte-
riami beztlenowymi, ktérych hodowla trwa od 2 do
4 dni. Podstawowa cecha pozwalajaca na odréznie-
nie kretk6w w hodowli jest pojawienie si¢ hemolizy
typu beta wokét miejsc wzrostu S. hyodysenteriae.
Dodatkowymi cechami typowymi dla tego gatunku
sa: wytwarzanie indolu, nie fermentowanie fruktozy
i nie wytwarzanie fosfoamidazy, a takze alfa-galak-
tozydazy i beta-glukuronidazy w tescie API-ZYM
(19, 26). Kretki S. innocens uznawane za niechoro-
botworcze powoduja staba hemoliz¢ na podlozu z
krwia, nie wytwarzaja indolu, fermentujg natomiast
fruktoze. W teScie API-ZYM stwierdzono wytwa-
rzanie alfa-galaktozydazy. Opisane przez Taylora i
wsp. (37) kretki P43/6/78 izolowane w Polsce przez
Binka i Szynkiewicza (4) wykazuja zmienna hemo-
lizg. Niektore szczepy wytwarzaja indol, inne nie
wytwarzajg. Podobnie jest z fermentacja fruktozy.
W tescie API-ZYM wytwarzaja one fosfoamidaze,
ktéra jako jedyna wydaje si¢ dla nich typowa cecha.
Wedlug Fellstroma i wsp. (12) dodatkowa typowa
dla tych mikroorganizméw cecha jest zdolnosé roz-
ktadania hipuranu. Sa jednakze i takie sugestie, ze
przy pomocy dotychczas stosowanych testéw nie-
mozliwe jest rozréznienie S. hyodysenteriae i S.
innocens (2).
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Typowanie serologiczne

Zewnetrzna ostona komérki kretkow zawiera jako
gtéwna komponente lipopolisacharyd (LPS), ktory
posiada silne wiasciwosci antygenowe. Wykrycie
réznic w strukturze LPS dalo podstawy do zrézni-
cowania kretkéw na serotypy (14, 28). Tym niemniej
nie wykazano znaczacych réznic w budowie LPS
pochodzacego z S. hyodysenteriae i S. innocens co
Swiadczyloby, ze patogenno$c tych kretk6w nie jest
uwarunkowana struktura ich LPS (13). Stosowane
w latach 80-tych testy stuzace do wykrywania i
réznicowania kretkéw w materiale pochodzacym od
§wini opieraly si¢ na metodach serologicznych np.
teScie aglutynacji szkietkowej SA (5), tescie z fluo-
ryzujacymi przeciwciatami (33), tescie ELISA (40)
lub wspomnianym juz tescie immunofluorescencji
(32). W wiekszosci przypadkéw wymagaly diugo-
trwatej hodowli kretkéw prowadzacych do izolacji
czystej kultury. Hampson i wsp. (15) na podstawie
réznic w strukturze LPS wykrytych podwojnym te-
stem precypitacji dyfuzyjnej w zelu agarozowym
AGDP podzielili kretki na pigc grup serologicznych,
z czasem jednak liczba wyodregbnionych serotypéw
wzrosta do 9 (15, 28). Z badan pokrewieristw anty-
genowych wynikato, ze niektore organizmy tracity
cze§ciowo zdolnos$é do indukeji przeciwcial stuza-
cych do wykrywania LPS w tescie AGDP. Przy-
datnoéé zatem tej metody w pewnych przypadkach
stawata sie problematyczna. Metody identyfikacji
kretkéw wyizolowanych z materiatu diagnostyczne-
go oparte na testach serologicznych okazatly si¢ wiec
niedostateczne, gtéwnie ze wspomnianego powyzej
powodu. Wynikfa zatem potrzeba zastosowania me-
tod siegajacych do cech genetycznych badanego
drobnoustroju.

Typowanie metoda REA

Jednym ze sposobéw identyfikacji kretkéw sto-
sowanym z powodzeniem od wielu lat jest uzycie
techniki REA (restriction enzyme analisis) polega-
jacej na poréwnaniu wzoru restrykcyjnego DNA
chromosomalnego badanych organizméw. Ten typ
analizy materiatu genetycznego od dawna byl juz
stosowany w odniesieniu do innych rodzajéw bak-
terii takich jak Vibrio czy Campylobacter oraz kret-
kéw np. Leptospira (25, 31). Tent sposéb identyfi-
kacji w odniesieniu do kretkéw zostat zastosowany
z powodzeniem przez badaczy australijskich w ocenie
pokrewieristwa szczepow (przynaleznosc gatunkowa
i serologiczna) izolowanych w danym regionie (8).
REA opiera si¢ na poréwnaniu ukltadu fragmentow
DNA w zelu agarozowym po cigciu wybranymi
enzymami restrykcyjnymi, giéwnie sekwencji kon-
serwatywnych, ktére rozlozone sg w sposob przy-
padkowy na calej dtugosci badanej molekuty DNA.
Rozklad jest identyczny dla homologicznych mole-

kut co potwierdza ich genetyczne pokrewienistwo.
Mozna wiec uznaé t¢ metode za dostatecznie pow-
tarzalna, aby uzy¢ jej w celu identyfikacji szczepoOw
danego gatunku izolowanych z poszczegblnych przy-
padkéw klinicznych. Metoda byta wykorzystywana
z powodzeniem zaréwno do identyfikacji jak i ty-
powania kretkéw, a uzyskane przez wielu badaczy
wyniki potwierdzaja jej przydatno$é (8, 16). Roz-
nicowanie kretkéw metoda REA wykazato, ze w
obrebie serotypéw uzyskaé mozna bardziej szczegl-
towy rozdzial wyodrgbniajac podtypy o identycznym
wzorcu, co niewatpliwie $wiadczy o tym, ze W ob-
rebie okrelonych serotypdw istnieja zauwazalne roz-
nice genetyczne. Z obserwacji Combsa (8) wynika
pewna prawidtowos¢ potwierdzona takze przez in-
nych badaczy (15, 21), ze uzyskane wzorce REA
sa charakterystyczne dla szczepow Serpulina izo-
lowanych na danym terenie i W spos6b widoczny
r6znia sie od analogicznych danych uzyskanych dla
szczep6w izolowanych w innych regionach geograficz-
nych. Wydaje si¢ wigc celowe opracowanie wzorca
REA dla szeregu szczepGw izolowanych na danym
terenie. Informacje te potwierdzaja wyniki uzyskane
przy pomocy techniki zwanej RFLP (restriction frag-
ments length polimorphism), ktdra jest nieco udo-
skonalona metoda REA (11). Samo poréwnanie Wzor-
céw ciecia (REA) w pewnych przypadkach moze
by¢ nie wystarczajace do wykrycia niewielkich roz-
nic genetycznych dzielacych badane drobnoustroje.
Dlatego tez réwnoczesnie Zaczgto szukaé innych metod
np. metody hybrydyzacji DNA-DNA przy uzyciu sond
molekularnych bedacych swoistymi fragmentami DNA
chromosomalnego badanych drobnoustrojow.

Metoda hybrydyzacji

Koncepcja zastosowania metody hybrydyzacji do
diagnostyki choréb o podtozu bakteryjnym pojawita
si¢ pod koniec lat 80-tych (9). Poczatkowo byla to
technika, w ktérej sondy uzywane do wykrywania
konkretnego materiatu genetycznego znakowane byly
pierwiastkami radioaktywnymi, najczesciej P32. Sta-
nowilo to pewna uciazliwos¢, chociazby ze wzgledu
na potrzebg posiadania odpowiedniego laboratorium
przystosowanego do pracy z materialem radioaktyw-
nym. Wykonanie testu hybrydyzacji zajmowato oko-
to trzech dni, stad tez mimo, ze technika ta byta
do$¢ czuta nie stosowano jej zbyt czesto. Zdecydo-
wany postep nastapit wéwczas, gdy wprowadzono
nieradioaktywny sposéb znakowania sond. Sondy
znakowane np. biotyna posiadaja wiele zalet m.in.
np. o wiele wigksza trwato§é. Zmiana sposobu zna-
kowania sondy nie byta jedynym czynnikiem, ktory
spowodowal znaczne upowszechnienie tej techniki
w diagnostyce laboratoryjnej. Sprawit to takze fakt
statego doskonalenia, a tym samym skracania czasu
przebiegu testu, ktéry w korcu stal si¢ jednym z
nowocze$niejszych. Jedna z pierwszych stosowa-
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nych w diagnostyce laboratoryjnej sond byta sonda
stuzaca do wykrywania enterotoksycznych szcze-
pow E. coli (3, 26).

Poczatkowo technik¢ hybrydyzacji stosowano jako
metod¢ w analizie taksonomicznej, uzywajac sondy
znakowanej biotyng, do wykrywania fragmentow
restrykcyjnych genu rybosomalnego RNA. Réznice
bowiem w strukturze tego genu byly cecha repre-
zentatywna dla szczepéw nalezacych do réznych
jednostek taksonomicznych (1, 22). Ten sposéb za-
wodzi jednak w przypadku kretkéw, nie mozna ich
bowiem zréznicowad na gatunki chorobotwércze i
niechorobotwércze. W diagnostyce kretkéw sondy
zastosowano dopiero w latach 90-tych. Jest rzecza
oczywista, ze ze wzgledu na koszt o wiele wezesniej
zaczgto stosowac sondy molekularne w diagnostyce
drobnoustrojéw chorobotwérczych dla ludzi, tym
niemniej postep w dziedzinie biologii molekularnej
sprawit, ze dostgpno$¢ tych testéw znacznie wzrosta,
co spowodowato, Ze zaczgto je stosowad takze w
diagnostyce weterynaryjnej. Pierwsze opublikowane
prace dotycza préb identyfikacji szczepéw Serpulina
przy uzyciu sond bedacych wyznakowanym DNA
chromosomalnym komérki, co z perspektywy dzi-
siejszej wiedzy na temat czutodci testu hybrydyzacji
wydaje si¢ by¢ bardzo mato precyzyjne (7, 23).
Metoda hybrydyzacji przy uzyciu jako sondy wy-
znakowanego DNA komérkowego mogta by¢ jedy-
nie z powodzeniem zastosowana we wstepnej fazie
identyfikacji materiatu genetycznego przy uzyciu
techniki zwanej ,,dot blot”. Test ten sprawdzony na
trzynastu szczepach Serpulina dat zachecajace wy-
niki (6). Pierwsze préby zastosowania techniki hy-
brydyzacji przy uzyciu fragmentu sklonowanego ge-
nomu S. hyodysenteriae standardowego szczepu B204
nie doprowadzily do jednoznacznych rezultatéw. Wy-
nik hybrydyzacji byt na tyle niespecyficzny, iz nie
mozna bylo zastosowacé tego testu jako metody iden-
tyfikacji (7). Zastosowanie przez badaczy australij-
skich sond molekularnych, kt6rymi byty dwa frag-
menty 1,1 Kb i 0,75 Kb chromosomalnego DNA
szczepu S. hyodysenteriae 5380 pozwolity na uzy-
skanie znacznie lepszych wynikéw (35). Podobne re-
zultaty otrzymali Harel i Forget (17) dla szczepéw
izolowanych w Kanadzie uzywajac jako sondy frag-
mentu chromosomalnego DNA o dlugosci 1,3 Kb.
Uzyskano wysoka specyficzno$é reakcji hybrydy-
zacji ze szczepami chorobotwérczymi kretkéw w
teScie hybrydyzacji in situ. Szczepy niechorobo-
tworcze S. innocens oraz inne kretki nie dawaty
reakcji w tym tedcie. Badacze holenderscy uzywajac
jako sond molekularnych sklonowanych genéw fla-
geliny (Fla) i jednej z hemolizyn (Tly) uzyskali
trudne do interpretacji wyniki (20). Sonda Fla hy-
brydyzuje do réznych fragmentéw DNA dla réznych
wzorcow REA, natomiast sonda Tly hybrydyzuje
w sposéb identyczny do DNA wszystkich szczepow

chorobotwérczych, nie hybrydyzujac w ogéle ze
szczepami S. innocens.

Podsumowujac wyniki uzyskane po przebadaniu 43
chorobotworczych 1 10 niechorobotwérczych szcze-
pow Serpulina w tescie hybrydyzacji z wymienio-
nymi wyzej dwoma sondami, stwierdzi¢ mozna je-
dynie, ze niezaprzeczalnie brak jest genomowych
pokrewienistw pomigdzy S. hyodysenteriae i S. inno-
cens w odniesieniu do genéw odpowiedzialnych za
chorobotworczo$¢ tych kretkéw. Dotychczas opubli-
kowane prace wydaja si¢ potwierdzaé opinie, ze
technika hybrydyzacji ma duza przysztosé w diag-
nostyce laboratoryjnej kretkéw. Decydujacy postep
w tej dziedzinie dokonal sie m.in. dzieki temu, ze
genom S. hyodysenteriae zostal po czeSci sklono-
wany i okreSlono takze potozenie niektérych genéw
warunkujacych chorobotworczo$é na mapie gene-
tycznej tych kretkéw (41). W ten sposéb tatwiej
be¢dzie wybra¢ fragmenty DNA, ktére uzyte jako
sondy rokuja dobre wyniki w identyfikacji szczepéw
chorobotwdrczych. Znajomo$é sekwencji nukleoty-
dowych wybranych genéw S. hyodysenteriae umoz-
liwia wprowadzenie do diagnostyki tych bakterii
techniki PCR (polymerase chain reaktion), ktéra w
potaczeniu z metoda hybrydyzacji znacznie udosko-
nalita wykrywanie wybranych fragmentéw DNA w
badanym materiale dzigki mozliwosci ich zampli-
fikowania w iloSci dostatecznej do wykrycia we
wspomnianym tescie (17). W 1996 r. zostata opub-
likowana praca badaczy kanadyjskich opisujaca me-
tod¢ zwanag RAPD (random amplification of poli-
morphic DNA) lub inaczej AP-PCR (arbitrary primer
PCR) (10). Metoda ta opiera si¢ na amplifikacji
DNA technika PCR przy uzyciu tzw. ,rozstrzyga-
jacych” oligonukleotydowych primeréw, czego efek-
tem jest powstanie fragmentéw DNA powtarzalnych
dla danego typu Serpulina. W metodzie tej niepo-
trzebna jest informacja dotyczaca sekwencji bada-
nego DNA. W efekcie uzyskuje si¢ obraz elek-
troforetyczny na zelu agarozowym, ktéry przedstawia
rozktad zamplifikowanych fragmentéw DNA szcze-
pow S. hyodysenteriae i S. innocens wykazujac de-
cydujace rdznice genetyczne istniejace pomigdzy
tymi szczepami. Konkluzja wynikajaca z badan przy-
toczonych w wyzZej wymienionej pracy jest fakt, ze
podzial na szczepy chorobotwércze S. hyodysente-
rige 1 niechorobotwodrcze S. innocens nalezaloby
zweryfikowac. Badacze kanadyjscy zaobserwowali
bowiem pojawienie si¢ nowej genetycznej grupy
podobnej do §. innocens, wykazujacej jednak pewne
zroznicowanie cech genetycznych (uklad fragmen-
tow zamplifikowanego DNA na zelu) innych niz u
S. hyodysenteriae i S. innocens. Szczepy te byly
izolowane z przypadkéw klinicznych biegunek u
prosiat. Obserwacja ta jest potwierdzeniem cytowa-
nych we wstepie spostrzezei poczynionych przed
paroma laty przez Binka i wsp. (4) w odniesieniu
do szczepéw Serpulina izolowanych w Polsce, a
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takze innych cytowanych juz badaczy (10). Dopiero
jednak dzigki zastosowaniu techniki RAPD stalo si¢
mozliwe eksperymentalne udokumentowanie tego fak-
tu. Jak widaé z przytoczonych powyzej badan postep

W

diagnostyce laboratoryjnej kretkéw w ostatnich

latach jest imponujacy dzigki wykorzystywaniu na
biezaco najnowoczesniejszych technik dostgpnych

w

N —

biologii molekularne;j.

Pi§miennictwo

. Altwegg M., Mayer L. W.: Res. Microbiol. 140, 325, 1989.
. Beckman G., Amstberg G.: 1 proc. 12th Congress IPVS, Haga, Netherlands,

August 17-20, 1992, 5. 271.

. Biatkowska-Hobrzariska H.: J. Clin. Microbiol. 25, 338, 1987.
. Binek M., Szynkiewicz Z.: Comp. Immun. Microbiol. Infect. Dis. 3, 141,

1984.

. Burrows M. R., Lemcke R. M.: Vet. Rec. 28, 187, 1981.
. Combs B., Hampson D. J.: Res. Vet. Sci. 50, 286, 1991.
. Combs B., Hampson D. J.. I proc. 12th Congress IPVS, Haga, Netherlandes,

August 17-20, 1992, s. 275.

. Combs B., Hampson D. J., Mhoma J. R. L., Buddle J. R.: Vet. Microbiol.

19, 351, 1989.

. Dattagupta N., Rue P. M. M., Huguenel E. D., Carlson E., Lyga A., Shapiro

J. A, Albarella J. P.: Analytic. Biochem. 177, 85, 1989.

10. Dugourd D., Jucques M., Bigras-Poulin M., Harel J.: Vet. Microbiol. 48,
305, 1996.

L1. Duhamel G. E., Ramanathan M., Bernard R. J., Newman M. C., Erickson
E. D.:1proc 12th Congress IPVS, Haga, Netherlands, August 17-20, 1992,
s. 276.

12. Felistrom C., Pettersen B., Gunnarson A.: Proc. 13th Congress IPVS,
Bangkok, Thailand, 26-30 June, 1994, s. 146.

13. Halter M. R., Jones L. A.: Infect. Immun, 56, 3152, 1988.

14. Hampson D. J., Mhoma J. R. L., Combs B., Lee J. I.: Epidemiol. Infect.
105, 79, 1990.

15. Hampson D. J., Mhoma J. R. 1., Combs B., Budle J. R.: Epidem. Infect.
102, 75, 1989.

16. Harel J., Bélanger M., Forget C., Jacques M.: Vet. Res. 58, 302, 1994,

17.
18.

19.
20.

21.
22.

23.

24.
25.

26.
27.

28.
29.

30.
31.

32.
33.
34.
35.

36.
37.
38.
39.

40.

4

—

Harel J., Forget C.. Molecular and Cellular Probes 9, 111, 1995.
Harris D. L., Glock R. D., Christensen C. R,, Kinyon J. M.. Vet. Med.
Small Anim. Clin. 67, 61, 1972.

Hunter D., Wood T.: Vet. Rec. 104, 383, 1979.

Huurne A. H. M., Houten M., Koopman M. B. H., Zeijst B. A. M., Gaustra
W.: J. General Microbiol 138, 1929, 1992.

Jensen N. S., Stanton T. B.: Vet. Microbiol. 36, 221, 1993.

Jensen N. S., Casey A., Stanton T. B.: FEMS Microbiol. Letters 93, 235,
1992.

Joens L. A., Marquez R. M.: Proc. 10th Congress IPVS, Rio de Janeiro,
Brazil, August 14-17 1988, s. 120.

Joens L. A., Marquez R. M., Halter M.: Vet. Microbiol. 35, 119, 1993.
Kakoyiannis C. K., Winter P. J., Marshull R. B.: Appl. Environ. Microbiol.
48, 545, 1984.

Kinyon J. M., Harris D. L.: Inf. Systematic Bact. 29, 102, 1979.
Kumar A., Contrepois M., Tchen P., Cohen J.: Ann. Inst. Pauster/Microbiol.
139, 315, 1988.

Lau T. T. A, Hampson D. J.: Epidemiol. Infect. 109, 255, 1992.

Lee J. I, Hampson D. J., Lymbery A. J., Harder S. J.: Vet. Microbiol. 34,
273, 1993.

Lysons R. J., Lemcke R. M.: Vet. Rec. 112, 203, 1983.

Marshall R. B., Wilton B. E., Robinson A. J.: J. Med. Microb. 14, 163,
1981.

Molnar L., Magy A. O.: Lapja. 38, 211, 1983,

Saunders C. H., Hunter D.: Vet. Rec. 94, 491, 1974.

Smith H. F., Jongerius J. M.: Vet. Rec. 111, 343, 1982.

Sotiropoulos C., Smith S. C., Coloe P. J.: J. of Clinic. Microbiol. 31, 1746,
1993.

Stanton T. B., Jensen N. S., Casey T. A., Tordofl L. A., Dewhirst F. E,
Paster B. J.: Inf. J. System. Bacteriol. 41, 50, 1991.

Taylor D. J., Simmons J. R., Laird H. M.: Vet. Rec. 106, 324, 1980.
Taylor D. J., Aleksander T. J. L.: Brit. Vet. J. 57, 127, 1971,

Torp M., Thorsen O. F.: 1 proc 12th IPVS Congress, Haga, Netherlands,
August 17-20, 1992, s. 270.

Wright J. C., Wilt G. R., Reed R. B., Powe T. A.: J. Clinic. Microbiol. 27,
411, 1989,

. Zurner R. J., Stanton T. B.: J. Bacteriol. 176, 1087, 1994.

Adres autora: dr Danuta Klimuszko, ul. Kielpinska 4/41, 01-707

Warszawa

MUNANGANDU H. M., MUYAYETA P. M., MWE-
ENE A. S., KIDA H.: Klostrydialne zakazenia bydta

w

Zambii. (Bovine clostridial infections in Zambia).

Jpn. J. Vet. Res. 44, 175-178, 1996 (3)

Dokonano przegladu zakazeri wywolanych przez drobnoustroje z

radzaju Clostridium u bydia na terenie Zambii w okresie 1985-1994.
Sposréd 318 przypadkéw az 62% wystepowalo w prowincjach za-
chodnich. Sposréd 6 wyizolowanych gatunkéw Clostridium domino-
wat CL septicum (38,1%), CL chauvoei (36,2%) i Cl. perfringens

(1
C.
su

3,2%). W 1988 r. stwierdzono 75 przypadkéw zachorowafi na tle
perfringens. Najwigkszy odsetek zachorowan wystgpowat w porze
chej (sierpiefi—grudzier). W 2 przypadkach izolowano CL histoly-

ticum, w jednym CL tetani w jednym CI. hemolyticum. Trzydziestu
szeéciu izolatéw nie udato sie zaliczyé do Zadnego ze znanych ga-
tunkéw Clostridium. Sklad chemiczny gleby w Zambii umozliwia
przezycie Cl. cheauvoei.

G.

RAMSEY C. C., BURNEY D. P.,, MACINTRE D. K.,
FINN-BONDER S.: Zastosowanie streptokinazy u 4
ps6éw z zakrzepica. (Use of streptokinase in four dogs
with thrombosis). J. Amer. Vet. Med. Ass. 209, 780-
-785, 1996 (4)

no

Zakrzepica wystepuje u pséw jako rzadka komplikacja nadczyn-
$ci kory nadnerczy, choréb serca oraz nefropatii zwiazanej z utrata

biatka. Cukrzyca i nadci$nienie moga zaostrzy¢ stan uposledzonej
krzepliwosci krwi, a tym samym predysponowac do wystapienia za-
krzepicy. W leczeniu zakrzepicy sa stosowane rutynowo leki przeciw-
zakrzepowe. Streptokinaza data bardzo dobre efekty u 4 leczonych
ps6w. W trzech przypadkach nie wystapity efekty uboczne po podaniu
streptokinazy.

G.

ALEMAN M., SPIER 8. J., WILSON W. D., DO-
HERR M.: Zakazenie wywolane przez Corynebacte-
rium pseudotuberculosis u koni: 538 przypadkéw
(1982-1993). (Corynebacterium pseudotuberculosis in-
fection in horses: 538 cases (1982-1993)). J. Amer.
Vet. Med. Ass. 209, 804-809, 1996 (4)

Analiza 538 przypadkow zapalenia weztéw chionnych u koni wy-

wotlanych zakazeniem Corynebacterium pseudotuberculosis wykaza-

la,

ze choruja konie niezaleznie od wieku, pici i rasy. Choroba wy-

stepuje w ciagu catego roku z tym, Ze jej nasilenie przypada na jesiedd
i poczatek zimy. Maksymalna liczba zachorowar przypada na okres
wrzesieri-listopad. U 91,4% koni wystapit jeden epizod choroby. Spo-
§r6d 538 koni u 308 wystepowaty ropnie w klatce piersiowej, u 42
ponadto stwierdzano ropnie w jamie brzusznej. Rozpoznanie choroby
oparto o wyniki badania bakteriologicznego aspiratéw pobranych z
ropni. Smiertelnos¢ wynosita 3,9%. Dobre efekty lecznicze uzyskano
stosujac konwencjonalne leki przeciwbakteryjne i przeciwzapalne.
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